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	Nazwa przedmiotu1):  
	Bioinformatyka
	ECTS 2)
	2,0

	Tłumaczenie nazwy na jęz. angielski3): 
	Bioinformatics

	Kierunek studiów4): 
	Ogrodnictwo

	Koordynator przedmiotu5): 
	Dr hab. Marcin Filipecki, prof. SGGW 

	Prowadzący zajęcia6): 
	Dr hab. Marcin Filipecki, prof. SGGW,  dr hab. Grzegorz Bartoszewski, prof. SGGW, dr Marek Koter, doktoranci Katedry Genetyki Hodowli i Biotechnologii Roślin, Instytut Biologii

	Jednostka realizująca7):
	Katedra Genetyki Hodowli i Biotechnologii Roślin, Instytut Biologii

	Wydział, dla którego przedmiot jest realizowany8):
	Wydział Ogrodnictwa i Biotechnologii 

	Status przedmiotu9): 
	a) przedmiot  fakultatywny – kierunkowy 
	b) stopień I, rok III
	c)  stacjonarne 

	Cykl dydaktyczny10): 
	Semestr letni 
	Jęz. wykładowy11): język polski 
	

	Założenia i cele przedmiotu12):
	Przekazanie podstawowej wiedzy z zakresu bioinformatyki.

Kształtowanie umiejętności samodzielnej i zespołowej pracy problematycznej z wykorzystaniem najnowszych technologii bioinformatycznych.

	Formy dydaktyczne, liczba godzin13):
	a) Ćwiczenia laboratoryjne


liczba godzin 30 

	Metody dydaktyczne14):
	Ćwiczenia w komputerowym laboratorium bioinformatycznym. 

	Pełny opis przedmiotu15):
	Tematyka ćwiczeń: 

1. Wprowadzenie do bioinformatyki; 

2. Edycja i budowanie contigów sekwencji DNA;

3. Podstawowe analizy bioinformatyczne: mapy restrykcyjne, identyfikacja otwartych ramek odczytu, translacja in silico, podstawowe analizy sekwencji aminokwasowych;

4. Analiza struktury genów eukariotycznych;

5. Identyfikacja sekwencji sygnalnych i lokalizacji subkomórkowej białek;

6. Przewidywanie struktury białek; 

7. Bioinformatyczne bazy danych;

8. Metody przeszukiwania bioinformatycznych baz danych;

9. Podobieństwo sekwencji nukleotydowych i białkowych oraz metody jego obliczania;

10. Analiza i zapisywanie sekwencji motywów/rejonów zakonserwowanych

11. Porównywanie wielu sekwencji;

12. Molekularne analizy filogenetyczne.

	Wymagania formalne  (przedmioty wprowadzające)16):
	Biochemia, Genetyka roślin

	Założenia wstępne17):
	Podstawowe wiadomości z zakresu biochemii i genetyki roślin

	Efekty kształcenia18):
	01 – definiuje podstawowe pojęcia z zakresu bioinformatyki

02 – charakteryzuje główne działy i obszary zainteresowań bioinformatyki


	03 – rozpoznaje narzędzia i metody wykorzystywane w bioinformatyce

04 – wykonuje podstawowe typy analiz bioinformatycznych

05 – prezentuje wyniki analizy własnej

	Sposób weryfikacji efektów kształcenia19):
	Efekt 01, 02, 03 – ocena zaliczenia pisemnego

Efekt 04, 05 – ocena sposobu wykonania i prezentacji analizy bioinformatycznej (ocena zadania wykonywanego przy komputerze podczas zaliczenia)

	Forma dokumentacji osiągniętych efektów kształcenia 20):
	Treść pytań z zaliczenia, lista ocen z realizacji i prezentacji wyników zadania bioinformatycznego. 

	Elementy i wagi mające wpływ na ocenę końcową21):
	Do weryfikacji efektów kształcenia służy: 

1. Ocena z zaliczenia pisemnego;

2. Ocena wyników i sposobu prezentacji analizy bioinformatycznej wykonanej podczas zaliczenia.

Dla każdego z tych elementów określana jest maksymalna liczba punktów do uzyskania: 1) 5 pkt.; 2) 5 pkt. (łącznie 10 pkt). Student, który uzyskał z każdego elementu przynajmniej 50% punktów zalicza przedmiot otrzymując ocenę zależną od wszystkich uzyskanych punktów. Wagi ocen: 1 – 25%, 2 – 75%. 

	Miejsce realizacji zajęć22): 
	Komputerowe laboratorium bioinformatyczne. 

	Literatura podstawowa i uzupełniająca23): 

1. Xiong J. 2009. Podstawy bioinformatyki. Wydawnictwo Uniwersytetu Warszawskiego, Warszawa 2009. 

2. Higgs  P.G., Attwood T.K. 2008. Bioinformatyka i ewolucja molekularna. Wydawnictwo Naukowe PWN, Warszawa 2008. 

3. Instrukcje obsługi i manuale programów wykorzystywanych podczas zajęć. 

4. Materiały i treści udostępniane przez prowadzącego.

	UWAGI24):



Wskaźniki ilościowe charakteryzujące moduł/przedmiot25) : Bioinformatyka

	Szacunkowa sumaryczna liczba godzin pracy studenta (kontaktowych i pracy własnej) niezbędna dla osiągnięcia zakładanych efektów kształcenia18): 
	56 h

2,0 ECTS

	Łączna liczba punktów ECTS, którą student uzyskuje na zajęciach wymagających bezpośredniego udziału nauczycieli akademickich:
	30 h

1,0 ECTS

	Łączna liczba punktów ECTS, którą student  uzyskuje w ramach zajęć o charakterze praktycznym, takich jak zajęcia laboratoryjne, projektowe, itp.:
	30 h

1,0 ECTS


Wskaźniki ilościowe charakteryzujące moduł/przedmiot25) : Bioinformatyka

	Szacunkowa sumaryczna liczba godzin pracy studenta (kontaktowych i pracy własnej) niezbędna dla osiągnięcia zakładanych efektów kształcenia18): 

Ćwiczenia 

Przygotowanie do zaliczenia 

Razem:


	30 h

26 h

56 h

2,0 ECTS

	Łączna liczba punktów ECTS, którą student uzyskuje na zajęciach wymagających bezpośredniego udziału nauczycieli akademickich:

Ćwiczenia

Razem:


	30 h

30 h

1,0 ECTS

	Łączna liczba punktów ECTS, którą student  uzyskuje w ramach zajęć o charakterze praktycznym, takich jak zajęcia laboratoryjne, projektowe, itp.:

Ćwiczenia

Razem:


	30 h

30 h

1,0 ECTS


Tabela zgodności kierunkowych efektów kształcenia z efektami przedmiotu26) Bioinformatyka

	Nr /symbol efektu
	Wymienione w wierszu efekty kształcenia:
	Odniesienie do efektów dla programu kształcenia na kierunku

	01
	definiuje podstawowe pojęcia z zakresu bioinformatyki
	K_W01+++, K_W04+

	02
	charakteryzuje główne działy i obszary zainteresowań bioinformatyki
	K_W01+++, K_W04++

	03
	rozpoznaje narzędzia i metody wykorzystywane w bioinformatyce
	K_W16+++

	04
	wykonuje podstawowe typy analiz bioinformatycznych
	K_U10+++, K_U11+++, K_K02++

	05
	prezentuje wyniki analizy własnej
	K_K01+++, K_K02+++, K_K06++


